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摘要:利用从１０３对简单重复序列(SSR)引物中筛选出的６２对多态性引物,对８份“大五星”天然三倍体枇杷株系

和１份二倍体枇杷单株进行PCR扩增,共扩增出１５２个等位位点,每个位点扩增出２~３个等位基因,平均２􀆰４５

个,引物多态信息量介于０􀆰０９９至０􀆰５８６之间,平均多态信息量为０􀆰３５８．６２对SSR引物将供试枇杷株系完全区别

开,各株系间Dice相似系数范围为０􀆰４９３~０􀆰９５４,A３７６与 A３６８株系之间的Dice相似系数最高,A３１３与 A３３２株

系之间的 Dice相似系数最低．在６２对引物中,CL２２􀆰Contig１,NZ０２b０１,Hi１５h１２,EJ０１４,CH０４c０６和CH０１h０２共６

对引物能鉴定出 A３７９,A３２２,A３４８和 A３３２这４个“大五星”天然三倍体枇杷株系的倍性．
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枇杷(EriobotryajaponicaLindl􀆰)为蔷薇科苹果亚科枇杷属(Eriobotrya)植物,原产于中国的西南地

区,属于常绿果树．枇杷果实酸甜适口,具有丰富的营养,并且具有润喉、止咳、健胃等药用价值,备受消

费者喜爱,是我国南方的特色水果．多倍化是植物进化过程中普遍存在的一种自然现象,是促进植物进化

改变的重要力量,同时也是新品种选育和遗传改良的重要途径,通过利用多倍体的器官巨大性、不育性等

特性可以提高作物产量、改善品质、增加次生代谢物质含量、培育无核果实等[１－３]．自然界中枇杷同样存在

多倍化现象,因此对枇杷多倍体的研究具有重要的意义．
近年来,分子标记技术在种质资源研究中得到广泛应用[４－５]．简单重复序列(SSR)分子标记具有数量

丰富、共显性遗传、多态性高、特异性强、重复性好等特点,在生物遗传多样性分析、品种鉴别、种质资源

管理、遗传图谱和系谱构建以及品种保护等方面得到了广泛的应用[６－９]．

１　材料与方法

８份三倍体枇杷(２n＝３x＝５１)株系均是从“大五星”种子中实生筛选而来(表１),“大五星”二倍体

单株 A２x(２n＝２x＝３４)．本研究９份供试材料的倍性已由梁国鲁[１０]和汪卫星[１１]等人鉴定．在晴朗无

露水的上午,采取适量健康无病虫害的嫩叶,分别做好标记,带回实验室,置于－８０ ℃条件下保存,

备用．
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表１　供试“大五星”三倍体枇杷株系及二倍体单株

编号 １ ２ ３ ４ ５ ６ ７ ８ ９

株系 A３７６ A３６８ A３７９ A３１３ A３２２ A３４８ A３３２ A３５ A２x

倍性 ３x ３x ３x ３x ３x ３x ３x ３x ２x

　　注:３x表示２n＝３x＝５１,２x表示２n＝２x＝３４．

基因组DNA提取采用改良CTAB法[１２]并结合实际加以改进,用０􀆰８％琼脂糖凝胶电泳和 NanoDrop
２０００检测DNA质量,并调整各样品DNA终质量浓度为１０mg/L左右．

PCR采用２０μL体系,各组分为:１０×PCRBuffer２􀆰０μL,２５mmol/L MgCl２２􀆰０μL,１０mmol/L

dNTPs混合物０􀆰１μL,１０mmol/L上下游引物各０􀆰５μL,５U/μLTaqDNA聚合酶０􀆰１μL,１０mg/L基

因组DNA１􀆰０μL,灭菌去离子水１３􀆰８μL．

PCR扩增程序为:在９４℃条件下预变性２􀆰５min;在９４℃条件下变性３０s,于适宜温度下退火３０s,

在７２℃条件下延伸３０s,进行３５个循环;在７２℃条件下延伸１０min;于４℃下保存．
使用６％变性聚丙烯酰胺凝胶对PCR扩增产物在恒定功率为６０ W 的条件下进行电泳,电泳时间为

９０min左右．利用银染方法进行检测,待玻璃板干燥后拍照保存．对扩增图谱进行数据统计,扩增出的每条

多态性条带为一个等位变异条带,有条带则记为１,无条带则记为０,获得统计数据矩阵．利用 NTSYSＧpc

２􀆰１０e软件进行数据分析,并进行聚类．

２　结果与分析

本实验使用的５５对SSR引物(表２中前５５对引物)是从８１对苹果SSR引物筛选得到的,能在供试枇

杷株系中产生稳定、清晰,具有多态性的条带,引物转化率为６７􀆰９％,说明SSR引物在近缘物种具有较高

的转化率,在科内属间具有较高的通用性[１３－１４];其余７对引物是从反转录合成的引物中筛选得到的．６２对

引物共扩增出１５２个等位位点,每个位点扩增出２~３个等位基因,平均２􀆰４５个,CH０１d０８和 Hi０４e０４引

物的多态信息量最高,均为０􀆰５８６,多态信息量最低的为 AU２２３６５７和CH０２c０９,两个引物的多态信息量

都为０􀆰０９９,所有引物的平均多态信息量为０􀆰３５８．

条带从左到右,依次为１００bpmarker,

其余为实验样品,顺序见表１．

图１　引物Hi１５h１２的扩增图谱

２􀆰１　基因型分析

利用６２对SSR引物在供试枇杷株系产生

的多态性条带,对“大五星”天然三倍体株系

的 基 因 型 进 行 分 析,结 果 见 表 ２．其 中

CH０１h０２Ｇ２２２bp为 A３２２株系特有的等位位

点．引物 CH０１h０２在 A３３２株系中扩增出了

２２２bp,１９９bp和１９５bp这３个等位基因;引

物CH０４c０６在 A３３２株系中扩增出了２１４bp,

１９５bp 和 １８５bp 这 ３ 个 等 位 基 因;引 物

Hi１５h１２在 A３２２ 株 系 中 扩 增 出 了 ２２９bp,

２２４bp和２１９bp这３个等位基因(图１);引物

NZ０２b０１在 A３３２株系中扩增出了２７０bp,２６６bp和２４６bp这３个等位基因;引物 CL２２􀆰Contig１在

A３７９株系中扩增出２３７bp,２２６bp,１９０bp这３个等位基因;引物EJ０１４在 A３４８株系中扩增出１９６bp,

１９４bp,１７５bp这３个等位基因,其余５６对SSR引物单独在一个株系中只能扩增出１个或者２个等位基

因．通过对比三倍体株系和二倍体株系的基因型,在三倍体株系中均出现了新的等位基因,这表明外源

基因在三倍体形成过程中有渗入现象．
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表２　６２对SSR引物在供试材料中的基因型(bp)

序号 引物名称 A３７６ A３６８ A３７９ A３１３ A３２２ A３４８ A３３２ A３５ A２x

１ AU２２３６５７ ２４７/２４７ ２４７/２４７ ２４７/２４７ ２４７/２４７ ２４７/２４７ ２４７/２４７ ２４７/２４０ ２４７/２４７ ２４７/２４７
２ CH０１b１２ １８０/１６０ １８０/１６０ １８０/１６０ １８０/１６０ １６０/１６０ １６４/１６０ １８０/１８０ １６４/１６０ １８０/１６０
３ CH０１c０８ １２２/１２２ １２２/１２２ １２２/１２２ １３４/１２２ １３４/１２２ １３４/１２２ １３４/１２２ １３４/１２２ １３４/１２２
４ CH０１d０３ １２３/１２３ １２３/１２３ １２３/１２３ １２３/１２３ １２７/１２３ １２３/１２３ １２７/１２７ １２３/１２３ １２３/１２３
５ CH０１d０８ ２９０/２９０ ２９０/２９０ ２９０/２７７ ３００/２７７ ３００/２７７ ３００/２９０ ２７７/２７７ ３００/２７７ ３００/２７７
６ CH０１f０３b １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １９３/１９３ １８０/１８０ １８０/１８０
７ CH０１f０７a １８６/１８６ １８６/１８６ １８６/１８６ １８６/１８６ １８６/１８６ １９５/１９５ １８６/１８６ １８６/１８６ １８６/１８６
８ CH０１h０１ １２３/１２３ １２３/１２３ １２３/１２３ １２３/１２３ １２７/１２３ １２７/１２３ １２７/１２３ １２７/１２７ １２７/１２３
９ CH０１h０２ １９９/１９５ １９９/１９５ １９９/１９５ １９５/１９５ １９５/１９５ １９９/１９５ ２２２/１９９/１９５ １９５/１９５ １９９/１９５
１０ CH０２c０６ １６０/１５８ １６０/１５８ １６０/１５８ １６０/１６０ １６０/１６０ １６０/１５８ １６０/１５８ １６０/１６０ １６０/１６０
１１ CH０２c０９ ２５８/２５８ ２５８/２５８ ２５８/２５８ ２５８/２５８ ２５８/２５８ ２５８/２５８ ２６４/２５８ ２５８/２５８ ２５８/２５８
１２ CH０２d１０a ２１２/２１２ ２１２/２１２ ２１６/２１６ ２１６/２１６ ２１６/２１６ ２１６/２１０ ２１０/２１０ ２１２/２１２ ２１６/２１６
１３ CH０２d１２ ２４２/２２３ ２４２/２２３ ２４２/２２３ ２４２/２２３ ２４２/２２３ ２４２/２２３ ２４２/２２３ ２４２/２２３ ２４２/２２３
１４ CH０２e１２ １３８/１３８ １３８/１３８ １３８/１３８ １５０/１３８ １３８/１３８ １５０/１３８ １３８/１３８ １３８/１３８ １５０/１３８
１５ CH０２f０６ １２１/１２１ １２１/１２１ １２１/１２１ １２１/１１８ １２１/１１８ １２１/１２１ １２１/１２１ １２１/１２１ １２１/１１８
１６ CH０３a０９ １５０/１５０ １５０/１５０ １５０/１５０ １５０/１５０ １４０/１４０ １５０/１５０ １４０/１４０ １４０/１４０ １５０/１５０
１７ CH０３b０１ １７８/１６６ １７８/１６６ １７８/１６６ １８０/１８０ １７８/１７８ １７８/１７８ １７８/１７８ １７８/１７８ １８０/１８０
１８ CH０３d１０ １５４/１５４ １５４/１５４ １５４/１５４ １５４/１５４ １５４/１５４ １５４/１５４ １６０/１５４ １５４/１５４ １５６/１５４
１９ CH０３g０６ １７８/１７８ １７８/１７８ １７８/１７８ １７６/１７６ １７６/１７６ １７６/１７６ １７８/１７８ １７８/１７８ １７６/１７６
２０ CH０３h０６ １６２/１６２ １６２/１６２ １６２/１６２ １６２/１６２ １６２/１６２ １６２/１６２ １５４/１５４ １６２/１６２ １６２/１６２
２１ CH０４a１２ １４７/１４５ １４７/１４５ １４５/１４５ １４５/１４５ １４５/１４５ １４７/１４５ １４７/１４５ １４５/１４５ １４５/１４５
２２ CH０４c０６ １９５/１８５ １９５/１８５ １９５/１８５ １９５/１８５ ２１７/１８５ １９５/１８５ ２１４/１９５/１８５ ２１７/１８５ １９５/１８５
２３ CH０４c１０ １２３/１０７ １２３/１０７ １２３/１０７ １２３/１０７ １２３/１０７ １３４/１２３ １２３/１０７ １２３/１０７ １２３/１０７
２４ CH０４d０７ １２３/１２３ １２３/１２３ １２３/１２３ １４７/１４７ １２３/１２３ １４７/１２３ １２３/１２３ １２３/１２３ １４７/１２３
２５ CH０４f０３ １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １８０/１８０ １８２/１８２ １８０/１８０ １８０/１８０
２６ CH０４g０７ １５２/１５２ １５２/１５２ １５２/１５２ １４８/１４８ １５２/１５２ １４８/１４８ １４８/１４８ １５２/１５２ １４８/１４８
２７ CH０４g０９ １６２/１６０ １６０/１６０ １６０/１６０ １６３/１６０ １６２/１６２ １６２/１６０ １６２/１６０ １６０/１６０ １６３/１６０
２８ CH０４g１２ １７６/１７６ １７６/１７６ １７６/１７６ １３８/１３８ １７６/１３８ １７６/１３８ １３８/１３８ １７６/１３８ １３８/１３８
２９ CH０４h０２ １９８/１９８ １９８/１９８ １９８/１９８ １９８/１９８ １９６/１９６ １９８/１９８ １９８/１９８ １９８/１９８ １９８/１９８
３０ CH０５a０２ １２３/１１５ １２３/１１５ １１５/１１５ １２３/１１５ １２３/１１５ １１５/１１５ １２３/１１２ １２３/１１２ １１５/１１５
３１ CH０５a０３ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１７０ １６６/１６６ １７０/１７０ １７０/１７０
３２ CH０５a０４ １８５/１６２ １８５/１６２ １８５/１６２ １８５/１６２ １８５/１６２ １８５/１６２ １８５/１６２ １６６/１６２ １８５/１６２
３３ CH０５g０３ １６１/１６１ １６１/１４３ １６１/１４３ １４３/１４３ １６１/１４３ １６１/１４３ １４３/１４３ １６１/１４３ １４３/１４３
３４ CH０５g０７ １６８/１６８ １６８/１６８ １６８/１６８ １７４/１７４ １７４/１７４ １６８/１６８ １６８/１６８ １７４/１７４ １７４/１７４
３５ CH０５g０８ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１７０ １６４/１７０ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１７ １６４/１６４
３６ CH０５h０５ １９２/１９２ １９２/１９２ １９２/１９２ ２０５/１９２ １９２/１９２ ２０５/１９２ ２０２/１８６ １９２/１９２ ２０５/１９２
３７ CH０５h１２ １９６/１９０ １９６/１９０ １９６/１９０ １９６/１９６ １９６/１９０ １９６/１９０ １９６/１９０ １９６/１９０ １９６/１９６
３８ CHＧvf１ １６０/１５７ １５７/１５７ １５７/１５７ １５７/１５７ １５６/１４８ １６０/１５７ １５７/１４８ １５６/１４８ １５７/１５７
３９ CN４９３１３９ １５３/１５３ １５３/１５３ １５３/１５３ １５６/１５３ １５６/１５３ １５６/１５３ １５３/１５３ １５３/１５３ １５６/１５３
４０ GD１４２ １６０/１６０ １６０/１６０ １６０/１６０ １７０/１７０ １７０/１７０ １７０/１６０ １７０/１６０ １７０/１７０ １７０/１７０
４１ Hi０２c０７ １３０/１３０ １３０/１３０ １３０/１３０ １３０/１３０ １４６/１３０ １４６/１３０ １４６/１３０ １３０/１３０ １３０/１３０
４２ Hi０３a０３ １９０/１９０ １９０/１９０ １９０/１９０ １９０/１９０ １９０/１９０ １８３/１８３ １８３/１８３ １９０/１９０ １８３/１８３
４３ Hi０４a０５ ２０１/２０１ ２０１/２０１ ２０１/２０１ ２０１/２０１ ２０９/２０１ ２０９/２０１ ２０９/２０１ ２０９/２０１ ２０９/２０１
４４ Hi０４e０４ ２３６/２０２ ２３６/２０２ ２３６/２３６ ２０４/２０２ ２０４/２０２ ２３６/２０４ ２３６/２０２ ２０４/２０２ ２０４/２０２
４５ Hi０４g０５ ２３６/２３４ ２３６/２３４ ２３６/２３４ ２３４/２３４ ２３６/２３６ ２３４/２３４ ２３６/２３４ ２３６/２３４ ２３６/２３４
４６ Hi０７e０８ ２１８/２１８ ２１８/２１８ ２１８/２１８ ２１８/２１８ ２２６/２１８ ２２６/２１８ ２１５/２１５ ２２６/２１５ ２１８/２１５
４７ Hi０７h０２ ２５２/２４０ ２５２/２３８ ２５２/２４０ ２３８/２３８ ２５２/２４０ ２３８/２３８ ２５２/２４０ ２４０/２３８ ２３８/２３８
４８ Hi０８a０４ ３２５/３２５ ３２５/３２５ ３２５/３２５ ３７０/３２５ ３７０/３２５ ３７０/３２５ ３７０/３２５ ３２５/３２５ ３７０/３２５
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　续表２

序号 引物名称 A３７６ A３６８ A３７９ A３１３ A３２２ A３４８ A３３２ A３５ A２x

４９ Hi１５h１２ ２３８/２３８ ２３８/２３８ ２３８/２３８ ２２９/２２９ ２２９/２２４/２１９ ２３８/２２４ ２３８/２１９ ２２９/２１９ ２３８/２３８
５０ Hi２３d１１ １９０/１９０ １９０/１９０ １８６/１８６ １９０/１９０ １９０/１９０ １９０/１９０ １９０/１９０ １９０/１９０ １９０/１９０
５１ MS０６c０９ １６４/１６４ １６４/１６４ １６４/１６４ １６３/１６０ １６４/１６４ １６３/１６０ １６４/１６４ １６４/１６４ １６３/１６０
５２ MS０６g０３ １７２/１７２ １７２/１７２ １７２/１７２ １７２/１６０ １７３/１７３ １７０/１６０ １７２/１７２ １７３/１７３ １７２/１６０
５３ NH００７b １４７/１２９ １４７/１２９ １４７/１２９ １２９/１２９ １４７/１２９ １４７/１２９ １２９/１２９ １４７/１２９ １２９/１２９
５４ NZ０２b０１ ２７０/２４６ ２７０/２４６ ２７０/２４６ ２７０/２４６ ２７０/２４６ ２６６/２４６ ２７０/２６６/２４６ ２４６/２４６ ２７０/２４６
５５ U７８９４９ ２１０/２１０ ２１０/２１０ ２１０/２１０ ２１０/２００ ２１０/２１０ ２１０/２００ ２００/２００ ２１０/２１０ ２１０/２００
５６ CL２２􀆰Contig１ ２３７/２２６ ２３７/２２６ ２３７/２２６/１９０ ２２６/１９０ ２３７/２２６ ２３７/２２６ ２３７/２２６ ２３７/２３７ ２３７/２２６
５７ EJ０１２ ２１７/２１４ ２１７/２１７ ２１７/２１７ ２１７/２１７ ２１７/２１４ ２１７/２１７ ２１７/２１７ ２１７/２１４ ２１７/２１７
５８ EJ０１４ １９４/１７５ １９４/１７５ １９４/１７５ １９６/１９６ １９６/１９４ １９６/１９４/１７５ １９６/１７５ １９４/１９４ １９４/１７５
５９ EJ０３７ ２５０/２２５ ２５０/２２５ ２５０/２２５ ２５０/２２５ ２５０/２２５ ２５０/２２５ ２２５/２０７ ２５０/２２５ ２５０/２５０
６０ EJ０８８ ２１１/２１１ ２１１/２１１ ２１１/２１１ １９２/１９２ ２１１/２１１ ２１１/２１１ ２１１/１９２ ２１１/２１１ ２１１/１９２
６１ EJ１０６ ２４８/２４８ ２４８/２４８ ２４８/２３６ ２４８/２４８ ２４８/２４８ ２４８/２４８ ２４８/２３６ ２４８/２４８ ２４８/２４８
６２ EJ３２９b １５２/１５２ １５２/１５２ １５２/１５２ １４８/１４８ １５２/１４８ １５２/１４８ １５２/１５２ １５２/１５２ １４８/１４８

２􀆰２　遗传关系分析

６２对SSR引物将供试枇杷株系完全区别开,株系间 Dice相似系数范围为０􀆰４９３~０􀆰９５４,A３７６与

A３６８株系之间的Dice相似系数最高,A３１３与 A３３２株系之间的 Dice相似系数最低;以 Dice相似系数采

用非加权平均法(UPGMA)进行聚类分析,在 Dice相似系数为０􀆰６６０处可将９个株系分为３组,其中

A３７６,A３６８,A３７９,A３２２和 A３５等５个株系聚为一类,A３１３,A２x和 A３４８等３个株系聚为一类,A３３２株

系单独聚为一类．

图２　供试材料UPGMA法聚类分析树状图结果图

３　讨　论

３􀆰１　“大五星”天然三倍体枇杷的进化与SSR分析

利用SSR标记的共显性特点,可将该分子标记技术用于杂种的鉴定研究,如徐勇等人[１５]利用SSR辅

助鉴定了一套小麦缺体 四体,并为其提供了一种简易的鉴定方法,本研究同样证实了SSR分子标记的这

一功能．由于三倍体生物具有３个染色体组,因而每个基因座位的等位位点都应该是３个,但在本实验结

果中发现,除了引物CL２２􀆰Contig１,NZ０２b０１,Hi１５h１２,EJ０１４,CH０４c０６及CH０１h０２扩增出３个等位位点

外,绝大多数引物都只扩增出１~２个等位位点．分析其原因可能是每个等位基因拷贝数没有被准确地检测

到,而等位基因的发生频率又仅通过条带的有无来进行判断,造成了检测的误差[１６]．在自然界中,未减数

２n配子的融合是产生多倍体的主要方式[１７],对于同源三倍体而言,虽然染色体组增加了一套,但如果等位
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基因并没有发生突变,只是增加了等位基因拷贝数,因此其检测结果并不会存在差异．同时,多倍体的进化

过程中,保持原有的功能、基因沉默和分化并执行新的功能３种情况在多倍体基因组中的重复基因上都可

能出现,位点间重组、基因转换或协作进化也可能相互作用,这就导致了其进化过程极其复杂[１８]．梁国

鲁[１０]认为 A３２２,A３７６和 A３３２这３个株系是同源三倍体,是通过自花授粉的方式产生的,而 A３６８和

A３７９这２株系可能是部分同源三倍体,都含有外源基因．在本研究中,在 A３７６,A３６８,A３１３和 A３５这４
个株系中只检测到２个等位基因,在 A３７９,A３２２,A３４８和 A３３２这４个株系中都检测到３个不同的等位基

因,三倍体株系中均出现了新的等位基因,这说明在天然三倍体的进化过程中外源基因的渗入程度或核苷

酸的突变频率存在差异,有的发生变异较多,有的发生变异则较少．
３􀆰２　多倍体的SSR鉴定

本研究表明,利用CL２２􀆰Contig１,NZ０２b０１,Hi１５h１２,EJ０１４,CH０４c０６和CH０１h０２这６对引物能鉴定

供试的４ 份“大五星”天然三倍体枇杷株系的倍性．同样 Watanabe等人[１９]利用 NH００７b,CH０３a０９,

CH０５g０３和CH０５g０８这４对SSR引物共鉴定出５个单株的倍性为三倍体,说明SSR分子标记是枇杷倍性

检测的有效手段;然而在本研究中,这４对SSR引物都只能扩增出１或２个等位位点,并不能鉴定供试三

倍体株系中任何一个株系的倍性,这表明SSR标记适用于鉴定与重组染色体来源密切相关的异源三倍体

枇杷倍性,但在同源三倍体枇杷倍性的鉴定上存在局限．此外,本研究发现部分引物在三倍体株系中只能

扩增出１个等位基因,而在二倍体株系中却能扩增出２个等位基因(表３),如引物CH０１c０８在A３７６,A３６８
和 A３７９这３个三倍体株系中只能扩增出１２２bp１个等位基因,在二倍体株系中却同时扩增出１２２bp和

１３４bp２个等位基因;CH０２e１２在 A３２２,A３３２和 A３５这３个三倍体株系中只能扩增出１３８bp１个等位基

因,在二倍体株系中却同时扩增出１３８bp和１５０bp２个等位基因．OMRA等人[２０]在四倍体西瓜(Citrullus
lanatus)和二倍体西瓜的SSR分析中也发现这样的情况．边禹等人[２１]利用 AFLP对不同倍性“早红３号”枇
杷基因组进行分析时,发现与二倍体相比,三倍体和四倍体均具有特异片段的缺失．这表明遗传偏好现象

可能存在于多倍体形成进化过程中,导致了遗传的不平衡遗传,然而其作用机理仍待研究．
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GeneticAnalysisof“Dawuxing”Natural
TriploidLoquatsBasedonSSR

XU　Bo１,２,　JIANG　Wan１,　LIXiaoＧlin１,　GUOQiＧgao１,
SUN HaiＧyan１,　XIANGSuＧqiong１,　HE　Qiao１,　LiangGuoＧlu１

１􀆰SchoolofHorticultureandLandscapeArchitecture,SouthwestUniversity,Chongqing４００７１６,China;

２􀆰ChongqingBananQualityandSafetyofAgroＧProductsCenter,Chongqing４０１３２０,China

Abstract:SixtyＧtwohighＧpolymorphismpairsofSSRprimers,screenedoutfrom１０３pairsofSSRprimＧ
ers,amplified１５２allelesin８naturaltriploidsandonediploidof‘Dawuxing’loquat．Thenumberofalleles

perlocusrangedfrom２to３,andaveraged２􀆰４５．Thevalueofallelicpolymorphisminformationcontent
(PIC)rangedfrom０􀆰０９９to０􀆰５８６,andaveraged０􀆰３５８．The９loquattreescouldbedifferentiatedcomＧ

pletelybythe６２pairsSSRprimers．TheDicesimilaritycoefficientamongthetreesvariedfrom０􀆰４９３to
０􀆰９５４,themaximumwasdetectedbetweenA３７６andA３６８andtheminimumbetweenA３１３andA３３２．Of
the６２pairsofprimes,６pairs(CL２２􀆰 Contig１,NZ０２b０１,Hi１５h１２,EJ０１４,CH０４c０６andCH０１h０２)

couldidentifytheploidyofA３７９,A３２２,A３４８andA３３２．
Keywords:EriobotryajaponicaLindl􀆰;triploid;simplesequencerepeats(SSR)
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